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literature  shows  plant  health,  growth,  and  biomass  production  are  influenced  by microbiomes.  In 
Arabidopsis thaliana, for example, fungal endophyte communities vary with host genotype and show 
strong  interactions between microbial  species.  Interaction between host plant and microbiome has 
already been successfully used by application of selected bacteria or fungal strains on crops to enhance 
stress  resilience  to drought  in grapevine, generally promoting plant growth and  stress  resistance  in 
wheat and increase yield in nutrient stressed barley cultivars. This suggests the potential for engineering 
beneficial  microbial  communities.  We  recently  observed  dramatic  within‐species,  population‐level 
differences  in  resilience  to  extreme  saline  and  serpentine  environments  in  several  tractable 
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The  leaf  surface  of  plants  is  a  habitat  to many  fungal  species.  The  leaf  surface  fungal  species 
communities can be structured by both abiotic and biotic factors, such as host genetic identity and 
elevated temperatures. However, only few manipulative experiments were conducted to assess the 
impact  of  these  two  factors  on  above‐ground  microbial  communities.  We  set  up  a  warming 











P14. A library preparation optimized for RNA virus metagenomics allows 
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diagnostics  has  triggered  several  technical  improvements  in  most  steps  required  in  virus 
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Supporting organization and companies  
 
 
INRA and the metaprogram MEM, 
 
http://www.mem.inra.fr/ 
together with the Animal Health, the 
Microbiology and Food Chain and the 
Plant Health and Environment 
divisions.  
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